












































virus  particles  designated  AfV‐F  and  AfV‐S,  according  to  their  electrophoretic  mobilities,  were 
separated by rate zonal sucrose density gradient centrifugation [5] and stored in 50% glycerol at 4oC. 
The  AfV‐S  dsRNA  elements  were  extracted  using  phenol/Sevag  treatment  and  separated  by 
electrophoresis on a 1% (w/v) agarose gel containing Tris‐acetate‐EDTA (TAE) buffer and 500 ng/ml 
ethidium bromide (Fig. 1a). The smallest segment was extracted from the gel using the MinElute Gel 
Extraction Kit  (Qiagen) and was used as a template  in a modified protocol of RNA  ligase‐mediated 
rapid amplification of cDNA ends [7]. Due to the small size of the dsRNA element (ca. 0.4 kbp), no 








The  sequence  of  the  AfV‐S3  dsRNA  element  has  been  deposited  in  the  GenBank/EMBL/DDBJ 
databases with accession number LN614706. AfV‐S3 consists of a single dsRNA of 439 bp, which has a 
GC content of 53%. Sequence similarity searches of the GenBank and EMBL databases using the BLAST 
program  [1],  revealed  no  statistically  significant  homology  between  AfV‐S3  and  other  known 
sequences,  including the other AfV‐S components and AfV‐F. Additionally, AfV‐S3 contains no open 
reading frames (ORFs) of significant length in either strand; both strands were found to contain short 
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sizes of with  is shown to the  left of the gel.  (b) Northern blot hybridization of AfV‐S3 using a DIG‐
labelled probe derived from its cloned sequence. (c) Schematic representation of the minimum free 
energy structure of the AfV‐S3 sequence, as predicted by mfold. 
 
